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VII. Відомості про ДіР
Назва роботи українською:
Генетична природа динамічності геномів інтрогресивних ліній м'якої пшениці

Назва роботи англійською:
Genetic nature of genome dynamics in common wheat introgressive lines

Реферат українською:
 Об’єктом дослідження є штучні амфідиплоїди різного геномного складу, інтрогресивні лінії пшениці м’якої
ті гібриди між ними. Предметом є молекулярна природа мінливості геномів гібридного походження у
амфідиплоїдів і ліній пшениці м’якої. Мета роботи встановлення молекулярних механізмів генетичних та
епігенетичних змін, які супроводжують формування геному при інтрогресивній гібридизації. Методи
дослідження: візуальні, біоінформатичні, біохімічні, молекулярно-генетичні, статистичні. Основні результати
роботи: Головний результат – доведено, що мінливість, яка реєструється у геномах гібридного походження,
амфідиплоїдів і інтрогресивних ліній, має генетичну і епігенетичну природу, а індуктором мутагенезу може
бути рух мобільних генетичних елементів. • Мінливість від домінантного алеля до рецесивного алеля
відбувається у геномі амфідиплоїда Авротіка у генах Iw2 та Iw3, які перебувають геномі Авротіки у складі
субгеному ТТ від Am. muticum і здійснюють епістатичний вплив на гени – промотори розвитку воскового
шару, що входять до складу субгеному ААВВ Авротіки. Мутації Iw3→ w3 та Iw2→iw2 знімають епістаз, і
відбувається фенотипна зміна ознаки відсутність/наявність воскової осуги у напрямку останньої градації.
Зміна вказаної ознаки у інтрогресивних ліній пшениці – похідних геномно-заміщених амфідиплоїдів
Авродес, Аврозис, Авролата та у геномно-доданого амфідиплоїда Міоза відбувається завдяки мутуванню гена
Iw2 до рецесивного алеля і зняття його епістатичного впливу на гени – промотори розвитку осуги.

Реферат англійською:
 The object of research is artificial amphidiploids of different genome composition, introgression lines of bread
wheat and hybrids between them. The subject is the molecular nature of the variability of hybrid genomes in
amphidiploids and common wheat lines of introgression origin. Objective: determination of molecular mechanisms
of genetic and epigenetic changes that accompany the formation of the genome during introgression
hybridization. Research methods: visual, bioinformatic, biochemical, molecular-genetic, statistical. Main results of
the work: • It was proved that the variability recorded in the genomes of hybrid origin, amphidiploids and
introgression lines has a genetic and epigenetic nature, and mutagenesis can be induced by the movement of
mobile genetic elements. • Alteration of the dominant allele to the recessive one occurs in the genome of the
amphidiploid Aurotica for genes Iw2 and Iw3, which are located in the Aurotica subgenome TT, that originated
from Am. muticum, and exert an epistatic effect on genes – promoters of the development of the wax layer. These
genes are part of the subgenomes AABB of Aurotica. Mutations Iw3→ w3 and Iw2→iw2 remove the epistasis, that
resulted in a phenotypic change in the trait absence/presence of wax layer in the direction of the latter gradation
of trait. The change of this trait in introgression wheat lines – derivatives of genome-substitution amphidiploids
Aurodes, Aurosis, Aurolate and in the genome-addition amphidiploid Mioza occurs due to the mutation of the Iw2
gene to the recessive allele and the removal of its epistatic effect on the genes – promoters of the development of
the glaucousness.
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VIII. Наукова (науково-технічна) продукція (НТП)
Назва НТП українською: Пари праймерів, ефективні для гаплотипування інтрогресивних ліній Triticum
aestivum / Amblyopirum muticum, стійких до борошнистої роси, за RGAP-технологією.Популяції F2 та F3 від
схрещування ліній, контрастних за ознаками, що були цільовими в даному дослідженні. Модифікація метода
REMAP.

Назва НТП англійською: Primer pairs that are effective for haplotyping powdery mildew-resistant
introgressive lines Triticum aestivum / Amblyopirum muticum using RGAP technology. F2 and F3 populations from
crosses of lines with contrast phenotypes for traits studied in this research. Modification of the REMAP method.

НТП, яку передбачалося створити:
Причини, через які НТП не було створено:
Отримані результати: Методи, теорії

Галузь застосування: 72.1 Дослідження й експериментальні розробки у сфері природничих і технічних
наук

Реєстраційний номер картки технології:
Опис НТП: Пари праймерів, які є ефективними для конкретного рослинного матеріалу, завжди мають бути
розроблені з верифікацією саме на цьому матеріалові. Продуктом виконаного проєкту стали 10 (із 47
вивчених) пар праймерів для RGAP-технології, ефективність яких для гаплотипування стійких до
борошнистої роси ліній T. aestivum /Am. muticum визначається наявністю в ампліфікаційних спектрах
компонентів, унікальних для Авротіки. Розробка ефективних праймерів дала змогу гаплотипувати за
критичними компонентами RGAP спектрів стійкі інтрогресивні лінії. Гаплотипування ліній відкриває
можливість ефективної роботи з популяціями, що розщеплюються, від схрещування зразків, контрастних за
стійкістю до борошнистої роси з використанням RGAP-маркерів, створених цілеспрямовано для роботи з
генами стійкості R. У якості картувальних популяцій створено серію поколінь F2 від схрещування
інтрогресивних ліній – похідних Авротики, стійких до борошнистої роси, з кількома сучасними сортами
пшениці м’якої, чутливими до цієї хвороби. RGAP-маркери будуть використані для скринування рослин F2 на
наявність гаплотипів за поліморфізмами, властивими стійкому компоненту схрещування. Для перевірки
стійких (домінантна ознака) рослин F2 на гомо/гетерозиготність отримано родини F3 від стійких рослин F2.
Для молекулярного аналізу з використанням RGAP-технологією будуть використані лише гомозиготні за
критичним компонентом спектру рослини F2. Модифікація метода REMAP, яка полягає у включення до пари
праймерів замість послідовності довільного мікросателітного повтора послідовності SSR-локусу з відомою
хромосомною специфічністю. Це принципове змінює роздільну спроможність метода REMAP, надаючи
наявному поліморфізму у спектрах ампліконів хромосомної специфічності. Популяції F2 F3 та від
схрещування ліній, контрастних за ознаками, що були цільовими в даному дослідженні:
відсутність/наявність воскової осуги, колос зрілої луски, стійкість до борошнистої роси.

Соціально-економічна спрямованість НТП: Створення принципово нової продукції (матеріалів,
технологій тощо) для забезпечення експортного потенціалу та заміщенню імпорту, Поліпшення стану
навколишнього середовища, Економія енергоресурсів, Поліпшення якості життя та здоров'я населення,
ефективності діагностики та лікування хворих, наукова інформація про молекулярні механізми, які
призводять до дестабілізації геномів гібридного походження, яка реєструється на фенотипному рівні

Вплив НТП на довкілля:
Впровадження НТП: Впроваджено

Практична реалізація НТП
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