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III. Відомості про виконавця ДіР
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V. Відомості про замовника ДіР
Повне найменування юридичної особи (або ПІБ фізичної особи): Міністерство освіти і науки
України

Код за ЄДРПОУ: 38621185
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VI. Джерела, напрями та обсяги фінансування ДіР
Підстава для проведення ДіР: 34 - договір (замовлення) з центральним органом виконавчої влади,
академією наук (головними розпорядниками бюджетних коштів на проведення НДДКР)

Напрям фінансування:  2.1 - фундаментальні дослідження

Джерела фінансування

7713 - кошти держбюджету

Код програмної класифікації видатків і кредитування (КПКВК): 2201040

Фактичний обсяг фінансування (тис. грн.): 904.000



VII. Відомості про ДіР
Назва роботи українською:
Індукція мовчазних генів актинобактерій як метод виявлення нових біологічно активних сполук

Назва роботи англійською:
Induction of cryptic actinobacterial genes as a method to discover novel biologically active compounds

Реферат українською:
 Об’єкт НДР – молекулярно-генетичні механізми контролю транскрипції генів вторинного метаболізму
актинобактерій з порядків Streptomycetales й Micromonosporales, зокрема в Streptomyces cyanogenus, S.
roseochromogenes, S. albus, Actinoplanes teichomyceticus. Предмет – гени актинобактерій, що кодують
плейотропні регулятори з родин AraC й RpoZ, гени протеїнкіназ та шлях-специфічних регуляторів з родин
StrR, SARP, LuxR. Мета НДР – дослідити механізми транскрипційної регуляції, що контролюють мовчазні гени
вторинного метаболізму (ВМ) актинобактерій; і застосувати їх для відкриття нових біологічно активних
сполук на прикладі обраних штамів Streptomycetales та Micromonosporales. Описано мережі генів
транскрипційної регуляції вторинного метаболізму у стрептоміцетів-об’єктів НДР, а також різноманітність
кластерів генів продукції антибіотиків. Просеквеновано геном продуцента ландоміцину А S. cyanogenus S136.
Отримано мутант S. albus J1074 за регуляторним геном adpA. Отримано штами-надпродуценти хлоробіоцину
S. roseochromogenes. Сконструйовано колекцію плазмід надекспресії регуляторних генів, на їхній основі
створено бібліотеку рекомбінантних штамів актинобактерій. Для низки штамів виявлено продукцію нових
біологічно активних сполук, декілька з них очищено та визначено структуру. Отримано докази продукції
нових сполук, частина з них невідомі, інші належать до гідроксильованих похідних люцензоміцину,
інтермедіатів хлоробіоцину.

Реферат англійською:
  Object of the research – molecular genetic mechanisms of transcription of secondary metabolic genes of
actinobacteria from orders Streptomycetales and Micromonosporales, particularly in Streptomyces cyanogenus, S.
roseochromogenes, S. albus, Actinoplanes teichomyceticus. The research deals with actinobacterial genes for
pleiotropic regulators of AraC and RpoZ families, kinases and pathway-specific regulators of StrR, SARP, LuxR
families. Research goal is to explore mechanisms of transcriptional regulation of cryptic genes for secondary
metabolism; to apply these genes for discovery of novel bioactive compounds using the menioned above
Streptomycetales and Micromonosporales species. A network of transcriptional regulation genes for secondary
metabolism has been described for the studied species , as well as the diversity of gene clusters for antibiotic
production. Genome of landomycin A producer S. cyanogenus S136 has been sequenced. S. albus J1074 strain
deficient in adpA gene has been isolated. S. roseochromogenes strain overproducing clorobiocin have been
developed. A library of plasmids for expression of regulatory genes has been developed. For certain recombinant
strains there was revealed a production of novel bioactive compounds, whose structure has been elucidated.
Evidence was provided to support the structural assignments for these novel structures, some of which belong to
derivatives of polyene lucensomycin and aminocoumarin clorobiocin.

Індекс УДК: 615.017:616.079;615.2/.3.001.37, 577.21+543.5

Коди тематичних рубрик: 34.45.05
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Ідентифікатор ORCID ID:
Додаткова інформація:

VIII. Наукова (науково-технічна) продукція (НТП)
Назва НТП українською: методи продукції нових антибіотиків

Назва НТП англійською: methods to produce novel antibiotics

НТП, яку передбачалося створити:
Причини, через які НТП не було створено:
Отримані результати: Методи, теорії

Галузь застосування: біотехнологія

Реєстраційний номер картки технології:
Опис НТП: створено плазміди експресії регуляторів, що можна використати для активації криптичних
кластерів генів синтезу антибіотиків

Соціально-економічна спрямованість НТП: Створення принципово нової продукції (матеріалів,
технологій тощо) для забезпечення експортного потенціалу та заміщенню імпорту

Вплив НТП на довкілля:
Впровадження НТП: Впроваджено

Практична реалізація НТП
Початок етапу: 06.2022

Закінчення етапу: 12.2024

Споживачі продукції: підприємства та наукові заклади біотехнологічного профілю

Перспективні ринки: США, ЄС, Японія

Характер співробітництва з інвестором
Потрібний обсяг інвестицій, тис. грн.:
Права, що надаються інвестору після завершення роботи:
Наявність бізнес-плану:
Техніко-економічне обгрунтування:
Потенціальний обсяг продажу, тис. грн.:
Очікуваний термін окупності (років):
Додаткова інформація:
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