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V. Відомості про замовника ДіР
Повне найменування юридичної особи (або ПІБ фізичної особи): Міністерство освіти і науки
України

Код за ЄДРПОУ: 38621185
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VI. Джерела, напрями та обсяги фінансування ДіР
Підстава для проведення ДіР: 34 - договір (замовлення) з центральним органом виконавчої влади,
академією наук (головними розпорядниками бюджетних коштів на проведення НДДКР)
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VII. Відомості про ДіР
Назва роботи українською:
Біологічні виклики і загрози, зумовлені міграціями та інвазіями: популяційно-генетичний підхід

Назва роботи англійською:
Biological challenges and threats caused by migrations and invasions: Population genetic approach

Реферат українською:
Запропоновано ефективні методи і підходи для оцінки генетичних і екологічних наслідків скорочення або
розширення ареалів, інвазій і міграцій. Отримано нові дані про географічне поширення низки видів тварин,
що змінюють свої ареали, та інформацію про географічну структуру популяцій людини і тварин.
Запропоновано рекомендації щодо охорони рідкісних видів фауни України. Визначено генетичні наслідки
міграцій та інвазій. Досліджено філогенетичні зв’язки за допомогою аналізу послідовностей
мітохондріальних генів. Цей підхід дозволив описати два нові види морських паразитичних п’явок та оцінити
їхні адаптації до великих глибин і низьких температур. Показано значний ендемізм фауни Антарктики й
унікальні морфологічні пристосування паразитів риб. Виявлено природний добір у локусі COX1 східної
медичної п’явки. Моделювання ареалів медичних п’явок показало їхнє поширення у майбутні десятиріччя.
Біологічні інвазії характеризуються поширенням звичайних гаплотипів і низьким генетичним різноманіттям
інвазивних видів. Популяції степової гадюки демонструють ознаки генетичного збіднення через ізоляцію та
низькі значення ефективного розміру популяції, що створює загрозу їхньому існуванню. Показано, як
змінилася структура компонентів природного добору в сучасних популяціях людини у порівнянні з
показниками ХХ ст. Отримано психогенетичні характеристики міграційно активного населення. В
українських популяціях визначено розподіл поліморфізмів генів двох цитохромів, які відповідають за
трансформацію ксенобіотиків і мають велике значення для фармакотерапії. Отримано показники, що
відображають диференціацію українських популяцій, інтенсивність міграцій, ступінь ізоляції та інбридингу в
різних регіонах України. Виявлено внесок історичних міграцій у генофонд сучасного населення України,
зокрема підтверджено вплив носіїв Ямної культури та вперше оцінено генетичний внесок скіфів.

Реферат англійською:
 Effective methods were proposed to evaluate the genetic and environmental consequences of range reduction or
expansion, invasions and migrations. New data on the geographic distribution of animals that are changing their
ranges and information on the geographical structure of human and animal populations were obtained.
Recommendations on protection of rare species in Ukraine were proposed. The genetic consequences of
migration and invasion were determined. Phylogenetic relationships were revealed based on mitochondrial genes.
This approach allowed to describe two new species of marine leeches and to evaluate their adaptations to great
depths and low temperatures. Significant endemism of the Antarctic fauna and unique morphological adaptations
of fish parasites were revealed. Natural selection in the COX1 locus of the oriental medicinal leech was found.
Modeling medicinal leech ranges showed their distribution in the coming decades. Invasive species are
characterized by the spread of common haplotypes and low genetic diversity. Populations of the steppe viper show
signs of genetic impoverishment through isolation and low values of effective population size, which poses a threat
to their existence. It was shown how the structure of the components of natural selection in modern human
populations had changed in comparison with the indicators of the twentieth century. Psychogenetic
characteristics of the migratory population were obtained. The distribution of gene polymorphisms of two
cytochromes responsible for xenobiotic transformation and important for pharmacotherapy was determined.
Indicators reflecting the differentiation of Ukrainian populations, migration intensity, isolation degree and
inbreeding in different regions of Ukraine were found. The contribution of historical migrations to the gene pool of
the modern population of Ukraine.
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VIII. Наукова (науково-технічна) продукція (НТП)
Назва НТП українською: Нуклеотидні послідовності інвазивних видів, видів, що мають економічне
значення або знаходяться під загрозою зникнення, інформація про генетичні наслідки міграцій і інвазій.

Назва НТП англійською: Nucleotide sequences of invasive species, species of economic importance or
endangered species, information on the genetic consequences of migration and invasion.

НТП, яку передбачалося створити:
Причини, через які НТП не було створено:
Отримані результати: Методи, теорії

Галузь застосування: 72.11 Дослідження й експериментальні розробки у сфері біотехнологій

Реєстраційний номер картки технології:
Опис НТП: Послідовності мітохондріальних і ядерних генів інвазивних видів і видів, що мають медичне
значення або знаходяться під загрозою зникнення (Cameraria ohridella, Helobdella europaea, Hirudo orientalis
тощо); філогенетичні дерева і дані про розподіли частот генетичних маркерів, що відбивають наслідки
міграцій та інвазій. Отримано нову інформацію про генетичні наслідки інвазій та міграцій у популяціях
людини і тварин. Поліморфізм за фармакогенетично значущими локусами 163A/C гену CYP1A2 і 516G/T гену
CYP2B6, виявлений в українській популяції, є підставою для рекомендації впровадження генетичного
тестування за цими варіантами цитохрому P450, що відповідають за метаболізм ліків, у клінічну практику.
Генетична структура української популяції свідчить про важливість персонального генетичного тестування
для призначення лікарських засобів, які є субстратами цих ензимів. Проведені дослідження показали, що
необхідно підвищувати інформованість населення України про фармакогенетику з метою подальшого
впровадження заходів персональної медицини. Отримано інформацію, яку можно використати для
збереження рідкісних або економічно важливих видів, впровадження заходів персональної медицини.

Соціально-економічна спрямованість НТП: Поліпшення якості життя та здоров'я населення,
ефективності діагностики та лікування хворих

Вплив НТП на довкілля:
Впровадження НТП: Впроваджено

Практична реалізація НТП
Початок етапу: 01.2019

Закінчення етапу: 12.2019
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Перспективні ринки: Німеччина, Польща, США

Характер співробітництва з інвестором
Потрібний обсяг інвестицій, тис. грн.:
Права, що надаються інвестору після завершення роботи: Права не надаються

Наявність бізнес-плану: Ні

Техніко-економічне обгрунтування: Ні

Потенціальний обсяг продажу, тис. грн.:
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