
Облікова картка дисертації

I. Загальні відомості
Державний обліковий номер: 0419U003007

Особливі позначки: відкрита

Дата реєстрації: 19-06-2019

Статус: Захищена

Реквізити наказу МОН / наказу закладу:

ІІ. Відомості про здобувача
Власне Прізвище Ім'я По-батькові:
1. Корнієнко Марина Володимирівна

2. Korniienko Maryna V.

Кваліфікація:
Ідентифікатор ORCID ID: Не застосовується

Вид дисертації: кандидат наук

Аспірантура/Докторантура: так

Шифр наукової спеціальності: 16.00.03

Назва наукової спеціальності: Ветеринарна мікробіологія та вірусологія

Галузь / галузі знань:  Не застосовується 

Освітньо-наукова програма зі спеціальності: Не застосовується

Дата захисту: 12-06-2019

Спеціальність за освітою: 211 - ветеринарна медицина

Місце роботи здобувача:
Код за ЄДРПОУ:
Місцезнаходження:
Форма власності:
Сфера управління:
Ідентифікатор ROR: Не застосовується



ІІІ. Відомості про організацію, де відбувся захист
Шифр спеціалізованої вченої ради (разової спеціалізованої вченої ради): Д 64.359.01

Повне найменування юридичної особи: Національний науковий центр "Інститут
експериментальної і клінічної ветеринарної медицини"

Код за ЄДРПОУ: 00497087

Місцезнаходження: Пушкінська вул., б. 83, м. Харків, Харківський р-н., Харківська обл., 61023, Україна

Форма власності:
Сфера управління: Нацiональна академія аграрних наук України

Ідентифікатор ROR: Не застосовується

ІV. Відомості про підприємство, установу, організацію, в якій було
виконано дисертацію
Повне найменування юридичної особи: Інститут свинарства і агрорпромислового виробництва
Національної академії аграрних наук України

Код за ЄДРПОУ: 00497006

Місцезнаходження: Шведська Могила 1, м. Полтава, Полтавський р-н., Полтавська обл., 36013, Україна

Форма власності:
Сфера управління: Нацiональна академія аграрних наук України

Ідентифікатор ROR: Не застосовується

V. Відомості про дисертацію
Мова дисертації:
Коди тематичних рубрик: 68.41.41

Тема дисертації:
1. Індикація та видова диференціація збудників хламідіозів тварин за полімеразної ланцюгової реакції

2. Indication and species differentiation of causative agent of Chlamydiosis in animals by polymerase chain
reaction

Реферат:
1. Дисертація присвячена розробленню ПЛР-методик для ідентифікації та видової диференціації бактерій
роду Chlamydia. Для цього проведено біоінформатичні дослідження шляхом вирівнювання первинних
нуклеотидних послідовностей генів, що кодують 16S rRNA, RNase P RNA та МОМР. Вивчено рівень гомології
та варіабельності нуклеотидних послідовностей ДНК трьох означених генів. Проведено порівняльний,
філогенетичний, згрупований та загальний аналіз генів. Сконструйовано, для кожного з 10 видів хламідій,
дизайн олігонуклеотидних праймерів на специфічні ділянки гена, що кодує МОМР. Дослідно-практичним
шляхом відпрацьовано співвідношення реакційної суміші та режиму ампліфікації праймерних систем до
отримання чітких смуг заданого розміру на електрофореграмах зразків контрольних ДНК бактерій роду
Chlamydia. Розроблені нами 10 ПЛР-методик індикації та видової диференціації хламідій пройшли



випробування на аналітичну специфічність і чутливість, а також валідацію з методиками, що лежить в основі
7 інших ПЛР тест-систем для діагностики хламідійних інфекцій. При цьому досліджено 35 зразків
біологічного матеріалу, а саме: 11 зразків контрольних ДНК, 18 зразків ДНК хламідій, виділених з біологічного
матеріалу від свійських тварин, 3 зразки ДНК від лептоспір і 3 зразки ДНК від бабезій. Розроблено два
алгоритми застосування діагностичних ПЛР-методик. Проведено епізоотологічний скринінг хламідіозної
інфекції у господарствах різних районів Полтавської області та встановлено видову циркуляцію хламідій
серед ВРХ та свиней. Таким чином, проведені дослідження дали змогу сконструювати досить чутливі,
аналітично-специфічні методики ідентифікації кожного з 10 видів бактерій роду Chlamydia у ПЛР.

2. The thesis is devoted to the development of diagnostics for identification and species differentiation of bacteria
of the genus Chlamydia. For this we performed, bioinformational studies were carried out by aligning the primary
nucleotide sequences of genes encoding 16S rRNA, RNase P RNA and MOMP of 10 chlamydia species. The level of
homology and variability of the nucleotide sequences of the DNA of these three genes was studied, namely: each of
10 species of bacteria of the genus Chlamydia (species analysis); causative agents of chlamydia of farm animals,
birds, carnivorous family of felines and rodents (grouped analysis) and all kinds of bacteria of the genus Chlamydia
at the genetic level (general analysis). Designed for each of the 10 types of chlamydia, design of oligonucleotide
primers for unique DNA regions of the gene, coding gene of the main membrane protein MOMP. Practically, the
ratio of the reaction mixture and the amplification regime of the primer systems was worked out to obtaining clear
bands of a given size on electrophoregrams of samples of control DNA of bacteria of the genus Chlamydia of all 10
species (C. abortus, C. avium, C. caviae, C. felis, C. gallinacea, C. muridarum, C. pecorum, C. pneumoniae, C.
psittaci, C. suis). Optimal parameters of amplification at the annealing temperature of the primers are determined.
Installed, that 10 pairs of oligonucleotide primers (direct and inverse) were constructed, are specific for the
nucleotide sequences of the DNA fragments of each of the ten species of chlamydia and are not complementary to
DNA sequences of pathogens, as other diseases of infectious etiology, and opportunistic microflora and prion
proteins. The developed 10 PCR-methods for the indication and species differentiation of bacteria were tested for
analytical specificity and sensitivity, as well as validation with the techniques underlying 7 other PCR-test-systems
for the diagnosis of chlamydial infections. Determined analytical significance of developed diagnostics taking into
account indicators specificity, sensitivity, accuracy and reproducibility. 35 samples of biological material were
examined, namely: 11 samples of control DNA, 18 DNA samples of chlamydia from biological material from farm
animals, 3 samples of DNA of leptospira, 3 samples of DNA of babesias. For holding the species differentiation, this
or that chlamydial isolate, have been developed two algorithms for the application of these diagnostic PCR-
methods, which make it possible to clearly identify the causative agents of chlamydia in animals. The aspects of the
time difference are taken into account, labor-consuming PCR-methods of carrying out research on the
identification of chlamydia and the costs of PCR reagents. Epizootic monitoring of chlamydial infection among
cattle and pigs in farms of different regions of the Poltava region was carried out. Taking into account the results
of screening studies, a specific circulation of bacteria of the genus Chlamydia was established. Diagnostic
efficiency and significance of developed PCR-methods of diagnostics of polymerase chain reaction are established.
The predicted value of positive and negative results of diagnostic significance is also determined. The scientific
novelty of the constructed PCR-methods is confirmed by 10 patents of Ukraine on the utility model. The
methodical recommendations for the use of the created system of testing the standard operating procedure have
been developed. The results of the dissertation work were highlighted at scientific and practical conferences of
different levels. Thus, the conducted studies allowed to design sufficiently sensitive, analytically specific methods
for the indication and species differentiation of each of 10 species of bacteria of the genus Chlamydia by PCR.
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