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I. Загальні відомості
Державний обліковий номер: 0416U003244

Особливі позначки: відкрита

Дата реєстрації: 01-06-2016

Статус: Захищена

Реквізити наказу МОН / наказу закладу:

ІІ. Відомості про здобувача
Власне Прізвище Ім'я По-батькові:
1. Файдюк Юлія Василівна

2. Faidiuk Iuliia Vasylivna

Кваліфікація:
Ідентифікатор ORCID ID: Не застосовується

Вид дисертації: кандидат наук

Аспірантура/Докторантура: так

Шифр наукової спеціальності: 03.00.06

Назва наукової спеціальності: Вірусологія

Галузь / галузі знань:  Не застосовується 

Освітньо-наукова програма зі спеціальності: Не застосовується

Дата захисту: 18-05-2016

Спеціальність за освітою: 8.04010202

Місце роботи здобувача: Інститут мікробіології і вірусології ім. Д.К. Заболотного НАН України

Код за ЄДРПОУ: 05417087

Місцезнаходження: 03680, м. Київ МСП, вул. Заболотного, 154

Форма власності:
Сфера управління: Національна академія наук України

Ідентифікатор ROR: Не застосовується



ІІІ. Відомості про організацію, де відбувся захист
Шифр спеціалізованої вченої ради (разової спеціалізованої вченої ради): Д 26.233.01

Повне найменування юридичної особи: Інститут мікробіології і вірусології ім. Д.К. Заболотного
НАН України

Код за ЄДРПОУ: 05417087

Місцезнаходження: вул. академіка Заболотного, 154, м. Київ, Київська обл., 03143, Україна

Форма власності:
Сфера управління: Нацiональна академія наук України

Ідентифікатор ROR: Не застосовується

ІV. Відомості про підприємство, установу, організацію, в якій було
виконано дисертацію
Повне найменування юридичної особи: Інститут мікробіології і вірусології ім. Д.К. Заболотного
НАН України

Код за ЄДРПОУ: 05417087

Місцезнаходження: 03680, м. Київ МСП, вул. Заболотного, 154

Форма власності:
Сфера управління: Національна академія наук України

Ідентифікатор ROR: Не застосовується

V. Відомості про дисертацію
Мова дисертації:
Коди тематичних рубрик: 34.25

Тема дисертації:
1. Полівалентність Т7-подібного ервініофага FE44.

2. Polyvalency of T7-like erwiniaphage FE44.

Реферат:
1. Означено полівалентність бактеріофага FE44 в контексті загальної концепції щодо полівалентності
бактеріофагів. Показано, що фаги Т7-групи: FE44, ВА14, Т3 і Т7 полівалентні. Спектр полівалентності FE44 і
ВА14 поширюється на бактерії різних екологічних ніш - фітопатогени Erwinia "horticola" і Erwinia amylovora, а
також Escherichia coli. Аналогічно до інших Т7-подібних фагів бактеріофаг FE44 підлягає абортивному
виключенню з боку автономних генетичних елементів клітини: системи рестрикції-модифікації ІІІ типу
EcoP1I, а також плазмідних та профагових репліконів. Геном бактеріофага FE44 має ряд консервативних для
Т7-групи ознак, включає 51 відкриту рамку зчитування та набір Т7-подібних регуляторних елементів.
Послідовність завантажено до бази даних GenBank під номером KF700371.1. Видоспецифічна детермінанта
полівалентності FE44 пов'язана з будовою білка хвостової фібрили gp 17. Інші детермінанти, що забезпечують
уникання дії систем рестрикції-модифікації, є спільними для групи Т7-подбіних фагів. Бактеріофаги,



виділені з уражених бактеріальним опіком рослин, є полівалентними щодо 3 видів 2 родів фітопатогенних
бактерій. Проте, вони нездатні уражувати бактерії інших екологічних ніш. Виявлено нові фаги: ТТ10-27 і фаг
КЕУ, специфічний щодо E. amylovora.

2. Polyvalency of erwiniaphage FE44 was characterized in accordance with the general concept of phage
polyvalency. The phage host range as well as the mechanisms allowing of its expansion were determined. The
ability to infect bacteria of different genera occupying fundamentally distinct ecological niches was shown to be a
common feature of T7-like phages FE44, ВА14, T3 and T7. Phages of the T7-group are shown to be polyvalent.
Bacteriophages FE44 and BA14 feature broad host ranges as they efficiently lyse three bacterial species of two
different genera. They are able to reproduce in Erwinia "horticola", Erwinia amylovora and Escherichia coli cells.
The coliphage T3 was shown to infect several E. "horticola"strains, as well. The mechanisms of host-driven phage
exclusion and strategies of its escape by phages were estimated. A series of investigations of the phages'
interaction with artificial single and double lysogens, as well as with natural plasmid-carrying and restriction-
modification systems-carrying strains of E. "horticola" and E.coli were performed. Unlike other T7-like phages,
bacteriophage FE44 reproduction is interfered by EcoB type I RM system. Nevertheless, in other cases phage FE44
acts similar to BA14, T3 and T7. All phages are abortively excluded in P1-lysogens by EcoP1I type III RM-system.
Despite their polyvalence, the phages are as well excluded by resident prophage and plasmid elements regardless
of the bacteria/phage used. In these cases, an exclusion occurs on the intracellular level due to a malfunction of
phage progeny assembly. FE44 DNA was sequenced, annotated and deposited to GenBank (a.n. KF700371). Its
genome of 39860 bp and GC content value of 48.62% reveals features typical for T7-like phages. All predicted
genes (51 orf) are protein-coding sequences. A significant amount (78.43%) of homologous proteins is shared with
phage T7. A set of conserved regulatory elements was identified. The phage was assigned to T7-like viruses genus
(taxid 110456). A unique to phage FE44 (and most likely to BA14) determinant of host range expansion is defined by
its receptor-binding protein (tail fiber protein, gp17) structure. FE44 tail fiber protein is elongated in comparison to
phage T7 gp 17 protein. It is comprised of 666 aa as opposed to 553 aa in T7. The tail fiber elongation of the studied
T7-like phages correlates with their host range expansion. Thus, the elongation of gp 17 protein in its middle region
with the conservation of the distal domain structure allows a tail fiber to access a conservative receptor located in
the core of LPS, which is stereochemichally hindered by distal parts of cell surface structures. Other determinants
underlying the strategies of RM-systems of type I, II and III exclusion escape are common among T7-like phages
and are regarded as group-specific. Phage populations of the isolates from quince and pear affected with fire
blight disease were studied. Isolated bacteriophages are polyvalent as they were able to infect 3 species of 2
different genera of phytopathogenic bacteria. However, their host range does not include bacteria of distinct
ecological niches. A phage of C1 morphotype, TT10-27 and a bacteriophage KEY of B1 morphotype, specific to E.
amylovora, were identified. Therefore, this strain can be used to develop biological crop protection from agents of
bacterial diseases. Keywords: segetal vegetation, agents of bacterial diseases, ecological niche, cereals.
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VI. Відомості про наукового керівника/керівників (консультанта)
Власне Прізвище Ім'я По-батькові:
1. Товкач Федір Іванович

2. Tovkach Fedir Ivanovych

Кваліфікація: д.б.н., 03.00.06

Ідентифікатор ORCID ID: Не застосовується

Додаткова інформація:
Повне найменування юридичної особи:
Код за ЄДРПОУ:
Місцезнаходження:
Форма власності:
Сфера управління:
Ідентифікатор ROR: Не застосовується

VII. Відомості про офіційних опонентів та рецензентів
Офіційні опоненти
Власне Прізвище Ім'я По-батькові:
1. Бучацький Леонід Петрович

2. Бучацький Леонід Петрович

Кваліфікація: д.б.н., 03.00.06

Ідентифікатор ORCID ID: Не застосовується

Додаткова інформація:
Повне найменування юридичної особи:
Код за ЄДРПОУ:
Місцезнаходження:
Форма власності:
Сфера управління:
Ідентифікатор ROR: Не застосовується

Власне Прізвище Ім'я По-батькові:
1. Жумінська Ганна Іванівна

2. Жумінська Ганна Іванівна



Кваліфікація: к.б.н., 03.00.06

Ідентифікатор ORCID ID: Не застосовується

Додаткова інформація:
Повне найменування юридичної особи:
Код за ЄДРПОУ:
Місцезнаходження:
Форма власності:
Сфера управління:
Ідентифікатор ROR: Не застосовується

Рецензенти

VIII. Заключні відомості
Власне Прізвище Ім'я По-батькові
голови ради

 
Підгорський Валентин Степатович

Власне Прізвище Ім'я По-батькові
головуючого на засіданні

 
Підгорський Валентин Степатович

Відповідальний за підготовку
облікових документів

 

Реєстратор  

Керівник відділу УкрІНТЕІ, що є
відповідальним за реєстрацію наукової
діяльності

Юрченко Т.А.


