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V. Відомості про дисертацію
Мова дисертації:
Коди тематичних рубрик: 68.35.03

Тема дисертації:
1. Молекулярно-генетичний аналіз селекційно-цінних генотипів яблуні (Malus domestika Borkh.)

2. Molecular-genetic analysis of breeding-valuable genotypes of apple (Malus domestika Borkh.

Реферат:
1. Сучасні молекулярно-генетичні дослідження яблуні орієнтовані на розв'язання теоретичних та
прикладних проблем інтродукції, зберігання, відтворення, ідентифікації, реєстрації та паспортизації
генетичних ресурсів. Досліджено рівень інформативності IRAP-маркерів, отриманих за використання
праймерів до консервативних ділянок ретротранспозонів різного генетичного походження - яблуневого
Malus TRIM та соєвого SIRE-1. Об'єкт досліджень - поліморфізм молекулярно-генетичних маркерів IRAP-,
RAPD-, SCAR- та SSR-PCR. Предмет досліджень - геноми сортів та гібридних форм яблуні (Malus domestica
Borkh.). Методи досліджень. Гібридологічний, молекулярно-генетичні (екстракція геномної ДНК,
полімеразна ланцюгова реакція), біохімічні (електрофоретичне розділення продуктів ампліфікації ДНК в
агарозному гелі); статистичні. Встановлено, що використані маркери характеризуються високим рівнем
інформативності, але ретротранспозон Malus TRIM має вищу дискримінаційну здатність. Проаналізовано
геномну мінливість сортів та гібридних форм яблуні з використанням RAPD-ПЛР, розроблено систему



паспортизації сортів яблуні різного генетичного походження. За використанням 38 IRAP та 72 RAPD-маркерів
вивчено особливості генетичної диференціації сортів. Вперше проведены порівняльний аналіз
інформативності IRAP- та RAPD-маркерів, консенсусний аналіз цих типів маркерних систем, уточнено
філогенетичні відносини між досліджуваними генотипами яблуні. Розроблено методику оцінки алельного
стану гену стійкості проти парші. Вперше проведено скриніг вітчизняних сортів та визначено алельний стан
гену Vf. Виділено 1 домінантну гомозиготу - сорт Інтерпрайз, який доцільно використовувати в селекційно-
генетичній роботі. Розроблено методику детекції домінантних алелей гену колоновидності габітусу крони
яблуні - Со. Вперше з використанням молекулярних маркерів був проведений комплексний аналіз
вітчизняних та зарубіжних сортів яблуні, які несуть ген Со. Встановлено, що при проведені консенсусного
аналізу філогенетичних зв'язків між генотипами яблуні з одночасним урахуванням алельного стану генів Vf
та Co уточнюється положення генотипів в межах кластерів. Запропоновано пари генотипів для селекційної
роботи з метою створення нових високопродуктивних сортів яблуні.

2. 3.Modern molecular genetics investigations aimed at resolving the apple of theoretical and applied problems of
introduction, preservation, restoration, identification, registration and certification of genetic resources. There
was investigated the level of informative of IRAP- markers, derived from the used of primers to conserved areas of
retrotransposons different genetic origin - apple Malus TRIM and soybean SIRE-1. Established that used markers
were characterized by high information content, but retrotransposons Malus TRIM has higher discrimination
ability.There was analyzed the genomic variability of cultivars and hybrid forms of apple used RAPD-PCR,
developed a system of certification of apple cultivars from different genetic origin. By used IRAP 38 and 72 RAPD-
markers were studied characteristics of genetic differentiation cultivars. For the first time the comparative
analysis of the informative level of IRAP- and RAPD-markers, spent consensus analysis of these types of marker
systems, clarified phylogenetics relationships between the studied genotypes of apple were done.The method of
estimation of allele of scab gene resistance Vf was developed. For the first time screening of Ukrainian cultivars
and allelic status of the gene Vf were determined. Unique dominant homozygote by Vf gene cultivar Interprais was
revealed that should be used in breeding work. The method detection dominant allele Co of columnar habit of
crown apple was developed. For the first time used molecular markers were performed a comprehensive analysis
of Ukrainian and foreign cultivars of apple with gene Co. Key words: apple, molecular markers, IRAP, RAPD, scab
resistance gene Vf, gene of columnar habit of crown Co.
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